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Anexo 2: Consentimiento Informado 

 

Consentimiento Informado del Proyecto de Investigación 
“Aportes continentales diferenciales en la conformación de las poblaciones humanas de 

América Latina” Yo, ………………………………………………., DNI 

N°………….…………con domicilio legal en calle ………………………….._Nº…………_de 

la localidad de ….…………………… de la provincia de …..……………………………… 

declaro que he sido informado sobre la realización de un estudio genético para conocer el 

origen o procedencia de los antepasados de los habitantes actuales de América y 

averiguar qué proporción de ellos es originaria de este continente o bien llegó aquí desde 

Europa, Asia o África. 

Manifiesto acceder voluntariamente a participar en este proyecto, del cual he sido 

informado a través de una entrevista con miembros del grupo de investigación (abajo 

firmantes), quienes me comunicaron ampliamente sobre las características y alcances del 

estudio y me entregaron una hoja de ―Información para el Participante‖ donde se 

detallan los objetivos, características genéticas a investigar, metodología, beneficios, 

riesgos y confidencialidad de los datos. Luego de leer esta hoja de información he podido 

realizar libremente cualquier pregunta relacionada con el proyecto. 

Comprendo las características del trabajo y acepto libre y voluntariamente que me sea 

tomada una muestra de sangre o de saliva para ser utilizada en el presente estudio. 

Acepto además aportar datos sobre el origen o procedencia de mis padres, abuelos y 

bisabuelos para los fines indicados en la hoja de información. He comprendido que si lo 

deseo puedo retirarme de la investigación sin tener que dar explicaciones, como así 

también solicitar los datos obtenidos con mi muestra y reclamar la muestra sobrante del 

estudio. 

La extracción de sangre o saliva (tachar lo que no corresponda) fue realizada 

por…………………..…………………………………_Cargo…………………………………_D

NI:…………………… 

La muestra es recibida por el investigador responsable quien la codifica y archiva el 

consentimiento informado en el Laboratorio de Bioantropología de la Universidad Nacional 

de Jujuy. La toma de la muestra y su codificación se realizó ante la presencia del/los 

testigos abajo firmantes. 

Dado a los.........................días del mes de...........................de 20…. 
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